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Vragen en antwoorden over de introductie
van single step genoomfokwaardeschatting

De Animal Evaluation Unit (AEU) van Cooperatie CRV introduceert bij de indexdraai
in december een nieuw model voor de schatting van genoomfokwaarden; de zoge-
naamde ‘single step methode’. Er gaat hierdoor het een en ander veranderen. In dit
vraag-en-antwoord document geven we antwoorden op de belangrijkste vragen.

Wat is het belangrijkste voordeel van de nieuwe single
step methode?

De betrouwbaarheid van de genoomfokwaardes stijgt
met de nieuwe rekenmethode en benadert daarmee
dichter de fokwaardes op basis van dochterinformatie.

Wat is er anders aan het nieuwe rekenmodel?

Tot nu toe verliep de schatting van genomic fokwaarden
in meerdere stappen. Straks wordt alle informatie over
genotype en prestaties van dieren in één stap toe-
gevoegd aan de fokwaardeschatting. Dit heeft als voor-
deel dat de beschikbare informatie beter wordt benut.
Ook is het aantal merkers waarop genoomfokwaarden
zijn gebaseerd verder uitgebreid. Werken met deze nieu-
we methode is mogelijk geworden met nieuwe software
ontwikkeld in samenwerking met Wageningen Universi-
teit en dankzij de toegenomen rekenkracht van compu-
ters. De nieuwe rekenmethode voldoet aan alle vereisten
van Interbull. Ook is deze uitgebreid getest door van een
groot aantal stieren de gerealiseerde dochterfokwaarden
te vergelijken met de genoomfokwaarden, berekend
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volgens de nieuwe methode. Hierbij bleek dat de nieuwe
genoomfokwaarden de gerealiseerde dochterfok-
waarden dichter benaderden.

Zijn Nederland en Vlaanderen de enige landen die
overgaan op dit nieuwe model?

Nee. In Frankrijk, Tsjechié en Noorwegen is deze reken-
methode al in gebruik en Zweden, Finland en Denemark-
en passen deze methode toe voor exterieurkenmerken.
Ook Duitsland en de Verenigde Staten werken aan de
introductie van het nieuwe systeem om genoomfok-
waarden te schatten.

Voor welke stieren heeft de overstap naar het nieuwe
model gevolgen?

De overstap naar het nieuwe rekenmodel heeft vooral
gevolgen voor de fokwaarden van jonge stieren met
genoomfokwaarden. AEU past de single step berek-
ening toe bij ki-stieren van minimaal tien maanden oud
van CRYV, Kl Kampen, een Eurogenomicspartner, of een
organisatie die betaalt voor genoomfokwaarden.



Voor de fokwaarden van stieren met melkgevende
dochters (fokstieren) heeft de overstap naar het nieuwe
rekenmodel nauwelijks tot geen consequenties.

Wat betekent het nieuwe model voor de fokwaarden
van deze stieren?

Als gevolg van de nieuwe rekenmethode stijgt de be-
trouwbaarheid van genoomfokwaarden met gemiddeld
11 procent. De betrouwbaarheid van de NVI neemt toe
met 9 procent. Voor productie- en exterieurfokwaarden
stijgt de betrouwbaarheid naar ongeveer 80 procent.
Voor veel gezondheids- en managementkenmerken naar
60 tot 70 procent.

Verandert de betrouwbaarheid voor alle kenmerken
evenveel?

Nee. De stijging in betrouwbaarheid is groter voor ken-
merken met een lage erfelijkheidsgraad. Voor laatrijpheid
stijgt de betrouwbaarheid van de genoomfokwaarde
bijvoorbeeld van 34 naar meer dan 70 procent en voor
levensduur van 56 naar 78 procent, Voor de genoomfok-
waarde uiergezondheid stijgt de betrouwbaarheid van 49
naar 70 procent en voor de genoomfokwaarde klauwge-
zondheid van 39 naar 68 procent. Voor de exterieurken-
merken openheid, voorbeenstand en klauwhoek stijgt de
betrouwbaarheid met meer dan 25 procent.

Wat is het voordeel van een hogere betrouwbaarheid
van genoomfokwaarden?

De fokwaarden van een stier zijn het meest betrouwbaar
als deze zijn gebaseerd op de prestaties van grote aan-
tallen dochters. Genoomfokwaarden geven een schat-
ting van deze echte fokwaarden. Hoe hoger de betrouw-
baarheid van deze genoomfokwaarden, hoe dichter deze
in de buurt komen van de echte fokwaarden. Dit bete-
kent dat met het nieuwe model fokwaarden van stieren
stabieler zullen blijven op het moment dat prestaties van
dochters beschikbaar komen.

Veranderen de hoogtes van de fokwaarden ook door
het nieuwe model?

De nieuwe rekenmethode heeft in het algemeen geen
gevolgen voor de hoogte van de fokwaarden. Onder-
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zoek van AEU laat zien dat er gemiddeld grote overeen-
komst is tussen de uitkomsten van berekeningen met het
oude model en berekeningen met het nieuwe model. Ook
Interbull heeft de uitkomsten van het nieuwe model
goedgekeurd. Wel betekent de sprong in betrouwbaar-
heid dat de genoomfokwaarden van individuele stieren
eenmalig relatief veel kunnen veranderen. Dit kan ook
gevolgen hebben voor de rangschikking van de stieren na
de indexdraai van december. De grootste veranderingen
zullen zichtbaar zijn voor kenmerken waarvan de
betrouwbaarheid het meest stijgt zoals levensduur,
uiergezondheid en klauwgezondheid.

Zullen er bij alle volgende indexdraaien weer ver-
schuivingen optreden?

Verschuivingen in fokwaarden zullen blijven optreden
maar deze zullen door de nieuwe rekenmethode juist
kleiner worden. De relatief grote verschuivingen in
december zijn enkel het gevolg van de overstap van
de oude naar de nieuwe rekenmethode. Deze zijn dus
eenmalig.

Heeft de overstap naar het nieuw model ook nog
andere voordelen?

Ja. Met de introductie van de nieuwe rekenmethode
wordt het mogelijk om genoomfokwaarden te schatten
voor uierbalans, robotgewenning en meerdere vrucht-
baarheids- en stofwisselingsproblemen.

Heeft dit nieuwe model ook voordelen voor de ge-
noomfokwaarden van vrouwelijke dieren?

Ook voor het berekenen van de genoomfokwaarden van
vrouwelijke dieren maakt AEU vanaf december gebruik
van het nieuwe rekenmodel.

Wat gaan veehouders van dit laatste merken?

De betrouwbaarheid van de genoomfokwaarden van
vrouwelijke dieren stijgt ook met gemiddeld 11 procent.
Ook kunnen de genoomfokwaarden van vrouwelijke
dieren eenmalig substantieel veranderen. Het voordeel
van een hogere betrouwbaarheid voor de genoomfok-
waarden van vrouwelijke dieren is dat veehouders met
meer betrouwbaarheid paringen en selecties kunnen
maken. Dit zal leiden tot een hogere genetische vooruit-
gang in de veestapel.



